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INTRODUZIONE
Il Laboratorio dell’ARPA FVG in collaborazione con le Aziende per 
l’Assistenza Sanitaria della Regione svolge dal 2002 un’intensa 
attività di monitoraggio su tutto il territorio regionale per 
garantire un’adeguata sorveglianza epidemiologica della 
legionellosi.

In Friuli Venezia Giulia nel 2017 sono stati notificati 32 casi di 
legionellosi pari a 26,2 casi/milione di abitanti.

Per questo studio sono stati impiegati 146 ceppi isolati da 
campioni d’acqua raccolti durante indagini ambientali e 
procedure di monitoraggio in Friuli Venezia Giulia.

FINGERPRINT 
GENETICO 
la caratterizzazione ha previsto l’uso di tecniche di fingerprint 
genetico, quali la Random Amplification of Polymorphic DNA 
(RAPD-PCR) (Zeybek et al., 2009; Alexandropoulou et al., 2015) e 
Sau-PCR (Iacumin et al., 2006), previa estrazione del DNA con 
metodo enzimatico

I profili ottenuti sono stati analizzati tramite un software 
specifico che utilizza gli algoritmi di correlazione di Pearson e 
Dice e l’UPGMA. 
L’elaborazione ha consentito la costruzione del dendrogramma.

OBIETTIVO
studiare la variabilità 
genetica tra i ceppi di 
Legionella pneumophila isolati 
in Friuli Venezia Giulia 
dall'ARPA FVG, al fine di 
comprenderne meglio la 
distribuzione e l'evoluzione 
nello spazio e nel tempo
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TRE ZONE DEL FRIULI VENEZIA GIULIA 
CONSIDERATE PER L’ANALISI 

RISULTATI
Considerando una percentuale di similarità dell’80 %, dall’analisi 
dei dendrogrammi ottenuti sono stati evidenziati 38 gruppi, 
mentre 38 ceppi risultano diversi da ogni altro, dimostrando 
un’elevatissima variabilità genetica fra i ceppi testati. 

Negli ultimi 3 anni dell'indagine i ceppi di Legionella pneumophila 
si sono distribuiti in un numero maggiore di cluster, questo 
potrebbe indicare un aumento della variabilità genetica fra i 
ceppi isolati.

In generale, i risultati mostrano che, nella regione FVG, la 
distribuzione dei ceppi di Legionella pneumophila è stata 
influenzata dalla posizione geografica. In particolare, è stata 
evidenziata la relazione tra la presenza di isolamenti e gli alti 
tassi di umidità di alcune aree geografiche.

La distribuzione dei ceppi non ha però permesso di trovare una 
correlazione considerando il periodo e il luogo del campionamento. 

CONCLUSIONI
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ANALISI DEL DENDROGRAMMA ALL’80%
I 38 cluster sono espressi in numeri romani

Elevata variabilità genetica

Plasticità di Legionella pneumophila 
sierogruppo 1

Elevato numero di cluster anche a 
percentuale di ridotta similarità

VALUTAZIONE DELLA COMPOSIZIONE DEI 38 CLUSTER

PERCENTUALE DI ISOLATI RAGGRUPPATI 
PER TIPOLOGIA DI STRUTTURA 
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I 3   3    3   3  
II 2   3    2   2  
III 2     2 2     2
IV 5    5  5     5
V 2    2   2  2   
VI 2    2   2  2   
VII 2 2      1 1 1 1  
VIII 2 2       2 1 1  
IX 4     4 2 1 1 3  1
X 2 2       2 1 1  
XI 2    2  1  1 1 1  
XII 2    2   1 1 1 1  
XIII 3  1  2   1 2 1 2  
XIV 3    3  1 2  1 2  
XV 2   1 1  1  1  1 1
XVI 7     7 6  1 2 2 3
XVII 3     3 2  1 1  2
XVIII 2  2    1 1  1 1  
XIX 3    3  2 1  1  2
XX 3  3     1 2  3  
XXI 2  2      2  2  
XXII 2  2      2 2   
XXIII 5    5    5  1 4
XXIV 2  2      2 1 1  
XXV 4    4  4    4  
XXVI 2   2   2     2
XXVII 3   3    3    3
XXVIII 4   4   3 1    4
XXIX 2   2     2   2
XXX 4   4    4     4
XXXI 2   2   2      2
XXXII 2    2  2     2
XXXIII 3    3  3    2 1
XXXIV 4    4  1  3 1  3
XXXV 2    2  1  1 1  1
XXXVI 2    2  2   1  1
XXXVII 2    2  1 1   2  
XXXVIII 2  1 1   1  1   1

C

M

Y

CM

MY

CY

CMY

K

poster legionella_2019_segni stampa.pdf   1   24/05/2019   11:56:24


