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INTRODUZIONE TRE ZONE DEL FRIULI VENEZIA GIULIA
CONSIDERATE PER L'ANALISI

Il Laboratorio dell ARPA FVG in collaborazione con le Aziende per

I'Assistenza Sanitaria della Regione svolge dal 2002 un’intensa

attivita di monitoraggio su tutto il territorio regionale per G E N E I I C 0

garantire un'adeguata sorveglianza epidemiologica della

legionellosi. la caratterizzazione ha previsto I'uso di tecniche di fingerprint
genetico, quali la Random Amplification of Polymorphic DNA

In Friuli Venezia Giulia nel 2017 sono stati notificati 32 casi di (RAPD-PCR) (Zeybek et al., 2009; Alexandropoulou et al,, 2015) e

legionellosi pari a 26,2 casi/milione di abitanti. Sau-PCR (lacumin et al.,, 2006), previa estrazione del DNA con

metodo enzimatico
Per questo studio sono stati impiegati 146 ceppi isolati da

campioni d'acqua raccolti durante indagini ambientali e | profili ottenuti sono stati analizzati tramite un software
procedure di monitoraggio in Friuli Venezia Giulia. specifico che utilizza gli algoritmi di correlazione di Pearson e
Dice e 'TUPGMA.

L'elaborazione ha consentito la costruzione del dendrogramma.
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